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11500 arbres de génes issus phylogénétique est calculé
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Un arbre phylogénétique

P Recherche d 'information dans un recueil d ‘arbres (Souris)
Problématique (Homme)

Arbre cible 1 ‘ ———C (Poulet)
D (Xenope)
E (Saumon)

Premiére solution

Question d'un biologiste:
- « Je souhaite retrouver 3 génes

homologues: un chez la souris, un Recherche «d la main» avec
chez le poulet, et un chez I"homme. !

Pl N A (Rat)
Je désire que le géne de la souris Pf‘ese|ec'f[°" par les especes B (Sour'is)
et celui de I’ homme soient les deux recherchées:
plus proches.» Long et sensible d | ‘erreur humaine. = C (Homme) - Arbre cible 2

D (Xenope)
—+& -

E (Poulet)

. , ———6Geéne ? (Poulet

Recherche de toute les occurrences d ‘un sous arbre, appelé éne ? (Poulet)
otif d ‘arbre, dans un recueil donné. N .

m’rfd. e\,dlsu ecueil d \ne . ) ——Géne ? (Souris)

Cela revient a résoudre le probléme de la recherche de motifs non ordonnés

dans les arbres, ot les arbres cibles sont les arbres phylogénétiques.

Utilisation de différents Améliorations et enrichissement des motifs d ‘arbres
niveaux taxonomiques

Gene ? (Oiseau) P[ﬁ f::i:fﬁ:is' (Souris) Possibilité d 'utiliser utiliser n'importe
amniotes (Homme) quel niveau taxonomique (mammiféres,
Géne ? (Souris) ————C (Poulet) bacf'éfigs; rongeurs, hominidés). .
D (Xenope) POSS‘IbIhTe de contraindre des, par"rlles
Gene ? (Primate) E (Saumon) de | ‘arbre sur les taxons représentés.

: s L A (Vache)
Topologies mal résolues Possibilité de rechercher Gene ? (Vache) B (Chien)
des motifs non binaires. N ‘importe quelle topologie Gene 2 (Chi € (Macaque)
binaire correspondante sur |'‘arbre cible sera éne ? (Chien) que

Seconde solution

L—Geéne ? (Homme)

acceptée lors de la recherche. D (Homme)
E (Poulet)

Géne ? (Macaque)

Neceuds de duplication / spéciation

Neeuds de Géne ? (Homme) A (Souris)
duplication placés dans HOVERGEN, par une ) B (Rat)
méthode de réconciliation d ‘arbres. Geéne ? (Poisson) € (Homme)
Possibilité d ‘utiliser cet information au cours de . ————D (Saumon)
la recherche de motifs. Gene ? (Homme) ———F (Homme)

" [J Neeud de duplication
Farni HBG000112 Fenefr‘iedl'rlon In'régr‘a’rion dans Famtech © Neeud e spéciation

[ Pattern Editor ol Pas de nceuds de duplication
’ < sur le chemin correspondant
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Total number of families in Hovergen: 18167
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