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•14h 10 : « Base de données : interopérabilité et qualité des
données», Guy Perrière (Laboratoire de Biométrie, Biologie
Evolutive, Lyon) et Amos Bairoch (SIB, Genève)

•15h00 : « Annotation des génomes complets », Yves
Vandenbrouck (GENOME Express, Grenoble) et Anne Morgat
(Fondation Rhône-Alpes Futur et SIB)

•15h50 : pause

•16h20 : « Protéomique : des protéines aux gènes »,
Jérôme Garin (LCP/CEA Grenoble) et Alain Viari (INRIA
Rhône-Alpes, Grenoble)

•17h10 : « Bioinformatique structurale», Gilbert Deléage
(IBCP, Lyon) et François Delfaud (société MEDIT, Paris)

•18h : fin


