
La solution SQL*LIMS appliquée 
à la plate-forme Protéomique du 

Génopôle Toulouse Midi-Pyrénées

LIMS : Laboratory Information Management System



BESOINS :
Gérer et exploiter l'ensemble des données
Permettre le partage d’informations entre les 
partenaires du projet
Création d’une base de données commune

– Collecte d’information
– Stockage et organisation
– Mise à disposition

IPBS - ToulouseIPBS - Toulouse

LSMBO - StrasbourgLSMBO - Strasbourg

LGSM - LilleLGSM - Lille
Cancer

biomarkers

CIPF - Saint JulienCIPF - Saint Julien Programme Protéomique et Cancer

MISE EN PLACE SQL* LIMS:
Décembre 2001 – juin 2002 : évaluation de 

solutions
Juillet 2002 : version commerciale installée au 

CIPF, début des développements spécifiques
Juin 2003 : déploiement et formation

Consortium ASG
J-F Haeuw CIPF
A V.Dorsselaer LSMBO
J-C Michalski LGSM
B. Monsarrat IPBS



Architecture du LIMS de la plate-forme protéomique
de Toulouse

SQL*LIMSSQL*LIMSBASE 
ORACLE

SERVEURS : 
Oracle 8i, contenant les données
Application serveur SQL*LIMS

CLIENT :
Application cliente SQL*LIMS 

Le client communique avec le serveur SQL*LIMS via le réseau.
SQL*LIMS interagit avec la base Oracle (requêtes ou entrées de résultats).
SQL*LIMS renvoie les résultats au client.

Installation en cours :
o première phase fin avril
o deuxième phase 8-11 juin



Le processus protéomique
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Flux d‘analyses sur la plate-forme

Analyses de spectrométrie de masse: MS – MS MS off line – LC MSMS on line
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QTRAP
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Création d’une feuille de travail  (Worklist)



Connexion LIMS – Moteurs de recherche

Protein Prospector 3.2.1.Mascot 1.9

SQL*LIMS

Bioworks 2.1



Soumission d’une recherche

Compatible avec les moteurs de recherche locaux (Mascot – Protein Prospector –
Sequest) ou accessibles par Internet.



Résultat d’une recherche et enregistrement



Présentation



Chargement des données “Gel” et “Spots”



Chargement des listes de masses - Peaklists

Un programme externe 
PeakLoader.exe récupère 

automatiquement les peaklists



Visualisation des données à travers le Module Proteomics

Bloc détaillé pour 
toute information 

additionnelle
Visualisation du gel

Protéines et peptides
validés

Zoom graphique 
pour naviguer de l’étude 
aux données protéiques

Visualisation des données 
de MS ou MS/MS



Conclusions

SQL*LIMS répond aux exigences de la plate-forme Protéomique :

• Sécurité des données 
• Traçabilité des échantillons
• Audit 
• Intégrations des instruments et des moteurs de recherche
• Codes barres et leur lecture optique
• Rapports Oracle automatiques personnalisables
• Intégration de tous les types de données d’une plate-forme protéomique



Perspectives

IFR30  Purpan

IFR31 Rangueil
IFR109 UPS

INSA

Centre 
Claudius Régaud

IPBS IFR40

Plate-forme Protéomique

Partager des informations 
sur des projets communs 

avec nos partenaires 
toulousains.


